项目名称：隐孢子虫和贾第虫分离株遗传特性分析及公共卫生评价
推荐单位：哈尔滨医科大学

项目简介：

隐孢子虫病和贾第虫病是世界范围内广泛存在的人兽共患肠道寄生虫病，主要临床症状为腹泻。该病不但危害人类的健康，而且还制约着畜牧业发展。免疫力低下个体感染后，可威胁生命。这两种寄生虫病可在人与动物间相互传播。传播可发生于直接或间接与粪便接触，其中介水传播最为严重，易引起大规模爆发流行，造成严重突发公共卫生事件和经济损失。2006年我国将隐孢子虫和贾第虫检测列入《生活饮用水卫生标准》（GB5749-2006）。同时，隐孢子虫和贾第虫也是我国传染病监测平台腹泻症候群检测的重点病原体。

本研究应用核酸检测、亚型分型及多位点基因分型技术开展了动物源性和水源性隐孢子虫和贾第虫分离株的遗传特征分析。通过在基因型和亚型水平的遗传特征分析，确定了隐孢子虫、贾第虫的种/基因型和亚型，明确了隐孢子虫和贾第虫在动物宿主的种群分布，评估了动物源性分离株的公共卫生意义及对污水中病原体进行了溯源。本项目主要发现点如下：

隐孢子虫主要发现点：

1.在171个动物源性和15个水源性隐孢子虫分离株中鉴定出9个隐孢子虫种，均有人体感染报道。

2.国际首次在犊牛体内发现火鸡隐孢子虫及新亚型IIIeA22G2R1。

3.国际首次在家兔体内鉴定兔隐孢子虫VbA21亚型。

4.明确了隐孢子虫种在猪体内的年龄分布。

5.在城市污水中发现对人具有感染性的隐孢子虫种。

6.构建了隐孢子虫鼠基因型糖蛋白GP900下段基因的克隆载体。

贾第虫主要发现点：

1.在100个动物源性和24个水源性贾第虫分离株中鉴定出3个集聚体。

2.国际首次在羊体内发现并命名了贾第虫集聚体AIV亚型。

3.国内首次在山羊、绵羊和家兔体内鉴定到贾第虫集聚体A、B和E。

4.国内首次在污水中检测到贾第虫集聚体A和B。
5.国内率先应用多位点基因分型技术，在动物源性贾第虫集聚体A、B和E中发现新的基因亚型。

发现点的科学价值：

1.本项目通过部分地区动物宿主和城市污水中隐孢子虫和贾第虫分离株的遗传特性分析，丰富了我国两种病原体的分子数据库，强调了对动物粪便和污水进行无害化处理的重要性。

2.火鸡隐孢子虫在新宿主牛体内的发现及新亚型的鉴定，扩大了其宿主范围，为其宿主特异性研究提供分子数据。兔隐孢子虫新基因亚型的发现，为其人兽共患风险性评估提供参考。隐孢子虫GP900克隆载体构建，为研究GP900蛋白在隐孢子虫侵入靶细胞中的作用和种属屏障研究奠定基础。

3.贾第虫集聚体AIV亚型的发现，表明了集聚体A内的遗传异质性。集聚体A、B和E在不同基因位点发现多个亚型，对于深入研究贾第虫集聚体间/内的遗传变异规律、追溯传染源、推测传播途径及对动物源性分离株公共卫生意义的评估有重要意义。

该项目研究结果总结发表10篇论文，其中8篇发表在SCI收录期刊上，总他引90次，被SCI他引64次。这些论文被“Water Research”(IF:5.528)和“Advances in Parasitology”（IF:6.226）等SCI期刊上的论文引用。本项目同时得到同行专家的认可与好评。
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